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Ulepszanie celulosomów w celu  zwiększania wydajności  procesu scukrzania 
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Realizacja od 7 marca 2013 r. do 30 września 2016 r. Dofinansowanie w wysokości 
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Celem konsorcjum FiberFuel jest racjonalne zaprojektowanie optymalnych 
celulosomów, czyli układów enzymatycznych zbudowanych z białek skafoldyny, do 
efektywnego scukrzania celulozy z biomasy.  Biomasę tworzą niejadalne części roślin 
i pozostałości przemysłowe.  Jest to materiał odnawialny, łatwo dostępny i tani.  
Przeznaczeniem tak wytworzonych cukrów jest ich fermentacja prowadząca do 
uzyskania bioetanolu. Podstawowym problemem wykorzystania biomasy w skali 
przemysłowej jest za mała efektywność naturalnego procesu jej scukrzania.  Dokładne 
zrozumienie i scharakteryzowanie tego procesu stanowi ważkie zadanie naukowe o 
charakterze podstawowym a jednocześnie pozwoli na zbudowanie nowych 
cellulosomów – z białek zmodyfikowanych metodami biotechnologicznymi.  Projekt 
ma charakter interdyscyplinarny i  uczestniczą w nim dwie firmy przemysłowe, które 
planują wdrożyć uzyskane wyniki. 
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